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Abkürzungsverzeichnis 
AG   Arbeitsgruppe 
A.rhizogenes  Agrobakterium rhizogenes 
ARDRA  ‘Amplified Ribosomal DNA Restriction Analysis’ 
Bt-Toxin Toxin dessen Gen vom Bakterium Bacillus thuringiensis stammt 
cDNA ‚complementary DNA’, ist eine DNA, die mittels des Enzyms reverse 

Transkriptase aus mRNA synthetisiert wurde 
cm   Zentimeter 
CTB   Choleratoxin B 
ctxB   Kodierbereich für Choleratoxin B 
DGGE   ‚Denaturing gradient gel electrophoresis’ 
DNA   Desoxyribonukleinsäure (Desoxyribonucleic acids) 
E.coli   Escherichia coli 
EFSA Europäische Behörde für Lebensmittelsicherheit (European Food Safety 

Authority) 
ELISA   Enzyme Linked Immunosorbent Assay 
ERIC   Enterobacterial Repetitive Intergenic Consensus 
et al.   und andere (et alii) 
etc.   et cetera 
Fa.   Firma 
GC   Gaschromatograph 
GmbH   Gesellschaft mit beschränkter Haftung 
GmbH & Co. KG Gesellschaft mit beschränkter Haftung und Kommanditgesellschaft 
GUS   β-Glucuronidase 
GVO   gentechnisch veränderter Organismus 
GVP   gentechnisch veränderte Pflanze 
HEW   Hühnereiweiß 
Kn   Kanamycin 
KMU   Kleine und mittlere Unternehmen 
l   Liter  
MCS   ‚multiple cloning site’ 
mg   Milligramm 
ml   Milliliter 
MS   Murashige & Skoog 
N   Sickstoff 
n   Probenanzahl 
ng   Nanogramm 
NH4NO3  Ammoniumnitrat 
niV   nahe isogene Variante 
NORIKA  Nordring- Kartoffelzucht- und Vermehrungs- GmbH Groß Lüsewitz 
NPTII   Neomycinphosphotransferase II 
pat   Phosphinothricin-N-Acetyltransferase 
PCR   Polymerase-Kettenreaktion (Polymerase Chain Reaction) 
PLFA   ‘Phospholipid fatty acids’ 
PsbY   Transitpetid für den Import in Chloroplasten 
Rh.leguminosarum Rhizobium leguminosarum 
RNA    Ribonukleinsäure (Ribonucleic acid) 
S.tuberosum  Solanum tuberosum (Kartoffel) 
STZ   Steinbeis-Transferzentrum 




